Genetické spresnovanie detekcie virusov afrického moru osipanych

Africky mor oSipanych (AMO) je virusova, vysoko kontagiézna infekcia domacich
oSipanych, eurdpskych diviakov, americkych diviakov a africkych divo Zijucich svifiovitych
(prasa bradavic¢naté, diviak Stetinaty, diviak madagaskarsky, diviak pralesny). Prejavuje sa
rychlym priebehom, s vysokymi horuckami, celkovou apatiou, slabostou, inapetenciou,
hnackami, pneumodniou a krvacaninami roznej velkosti a tvaru v podkoZi, na slizniciach,
serézach a v tkanivach réznych organov. Vyznacuje sa vysokou morbiditou a mortalitou (85
az 100%). AMO je velkou hrozbou pre chov domacich oSipanych a vykon polovnictva nielen u
diviacej zveri. V pripade vyskytu AMO sa v ohnisku ndkazy usmrcuju vietky domace oSipané
a zastavuje resp. obmedzuje sa obchodovanie so Zivymi oSipanymi, spermou, vajickami,
embryami, bravéovym masom a vyrobkami z bravéového masa. Pri potvrdeni choroby u
diviaCej zveri sa zastavuje resp. reguluje polovania nielen na diviakov, ale aj ostatnu volne
Zijucu zver, obmedzuje sa pohyb v lese a zastavuje sa obchodovanie z mdasom od diviakov
vratane produktov.
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Aktualizovany stav vyskytu AMO pravidelne monitorovany expertami SVPS SR ku
19.4.2021 je 715 pripadov na Slovensku zaznamenanych a diagnostikovanych u diviacej
zveri. Vroku 2020 bolo u domacich oSipanych 17 pripadov (posledny potvrdeny pripad
22.9.2020, Buzica okres Kosice okolie). Celkom od vypuknutia ndkazy bolo na Slovensku
pozitivne diagnostikovanych na AMO 28 domacich oSipanych.

Vedecki pracovnici NPPC-VUZV Nitra na Odbore malych hospodarskych zvierat v roku
2020 poskytli algoritmus, na zvySenie presnosti a tym exaktnosti detekcie definovanych
kmerniov virusu afrického moru osipanych (AMO) zo 100 v sucasnosti vo svete znamych
kmenov, v podobe ale 3pecifickych primerov pre PCR (polymerazovu retazovu reakciu)-ASO



PCR. Analyzy sa uskutocnili na troch, prisne Specifickych a konzervativhych sekvenciach
virusu AMO pre Strukturalne proteiny : VP72, VP73 a TOPOISOMERASE Il, ASFV- African
swine fever virus: KX354450, https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nuccore/KX354450).

V konzervativnych sekvenciach virusu AMO pre capsid proteiny (VP72, VP73 a TOPO
II: ASFV_COMPLETE_GENOME_KX354450 184638 bp DNA,) odhalenim mutantnych
nukleotidov bol poskytnuty univerzalny molekuldarno-geneticky ndstroj ku vyluceniu falosne
pozitivnych ndlezov a tym zvySeniu kompatibility detekénych oligonukleotidov pre tercovu
DNA analyzovaného virusu afrického moru oSipanych. Navrhnuty detekény algoritmus AMO
je zaloZeny na origindlnych molekuldrnych primeroch s mutantnymi nukleotidmi na - 3’
konci retazca v kombindcii s operacnym systémom BLAST (The Basic Local Alignment Search
Tool) medzindrodnej génovej banky NCBI: https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi
ZvySenie presnosti a kompatibility detekcie definovanych kmenov virusu AMO zo
stcasnych 95% na absolitnu hodnotu 100%, bolo dosiahnuté v kaZidej sledovanej
sekvencii pre capsid proteiny VP72, VP73 a TOPOISOMERASE II.

Pouzitim dizajnovanych, syntetizovanych a verifikovanych oligonukleotidov OMHZ
VP72 FOR-ASO, OMHZ OIE VP73 FOR-ASO a OMHZ TOPO Il ASFV FOR-ASO je spresnenie
kompatibility (Query cover) u 31 kmenov virusu afrického moru oSipanych.

(Rezortny projekt vyskumu a vyvoja NPPC —VUZV Nitra, RPVV - VUZV 1, Uloha kontraktu ¢.
50, Ndzov ulohy: Efektivnejsie zvieratd, mensia environmentdlna zdtaZ, kvalitnd produkcia,
CU 04: Monitoring afrického moru oSipanych (AMO), jeho $pecifickych génov a markérovo-
asistovand selekcia v predikcii uzitkovych vlastnosti HZ.
http.//www.nppc.sk/pdf/VS NPPC 2019.pdf)

Info: vladimir.parkanyi@nppc.sk



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nuccore/KX354450
https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi
http://www.nppc.sk/pdf/VS_NPPC_2019.pdf
mailto:vladimir.parkanyi@nppc.sk

